
โดย นายแพทย์ศุภกิจ ศิริลักษณ์
อธิบดีกรมวิทยาศาสตร์การแพทย์

18 เมษายน 2566

ข้อมูลการจ าแนกตามสายพันธุ์ที่เฝ้าระวัง 
และการกลายพันธุ์ของเชื้อ 



SARS-CoV-2 variants of interest and variants under monitoring

https://www.who.int/activities/tracking-SARS-CoV-2-variants
20230413_Weekly_Epi_Update_138.pdf

สายพันธุ์ที่องค์การอนามัยโลกติดตามใกลช้ิดในปัจจุบัน

VOI 1 สายพันธุ์ ได้แก่ XBB.1.5

VUM 7 สายพันธุ์ ได้แก่ 
BQ.1*, BA.2.75*, CH.1.1*, 

XBB*, XBB.1.16*, XBB.1.9.1* 
และ XBF*

องค์การอนามัยโลก จัดแบ่ง Omicron สายพันธ์ุย่อยต่างๆ เป็น VUMs, VOIs หรือ VOCs (จากเดิมที่ก าหนด Omicron เป็น VOC ทั้งหมด)

https://www.who.int/activities/tracking-SARS-CoV-2-variants


• สัปดาห์ที่ 12 (20 - 26 มีนาคม 2566)

• XBB.1.5 (VOI) : มีรายงานการตรวจพบจาก 95 ประเทศ ซึ่งปัจจุบันมีสัดส่วนสูงที่สุด คิดเป็น 47.9% และ
เพิ่มข้ึนต่อเนื่อง

• XBB*, XBB.1.16*, XBB.1.9.1* (VUM) : มีแนวโน้มเพิ่มขึ้น โดยพบสัดส่วน 17.6%, 7.6% และ 4.0% 
ตามล าดับ ในขณะที่ VUM อื่นๆมีแนวโน้มลดลง

สถานการณ์สายพันธุ์ทั่วโลก

20230413_Weekly_Epi_Update_138.pdf

• ปัจจุบัน ยังไม่มีรายงานเกี่ยวกับความรุนแรง
ในการก่อโรคที่เพิ่มขึ้นของทั้ง VOI และ VUM 

• ข้อมูลจากห้องปฏิบัติการแสดงให้เห็นว่า 
XBB.1.16 มีอัตราการเติบโตที่เพิ่มขึ้นเมื่อ
เทียบกับ XBB และ XBB.1.5 ตามล าดับ แต่
คุณสมบั ติ ด้ านการหลบภูมิ คุ้ มกั นยั งค ง
เหมือนกัน  



สถานการณ์สายพันธุ์ XBB.1.16 ทั่วโลก
• รายงานครั้งแรกจากประเทศอินเดียเมื่อเดือนมกราคม 2566

• องค์การอนามัยโลกจัด XBB.1.16 เป็น VUM เมื่อปลายเดือนมีนาคม 2566

• XBB.1.16* : พบมากที่สุดในประเทศอินเดีย รองมาคือสหรัฐอเมริกา โดยพบ
การระบาดมากในช่วงสัปดาห์ที่ 12 ของปี 2566 (20-26 มี.ค. 66)

• XBB.1.16 เป็นสายพันธุ์ลูกผสมจาก BA.2.10.1 และ BA.2.75 มีการกลาย
พันธ์ุเพิ่มเติมบนโปรตีนหนาม ได้แก่ E180V, F486P และ K478R 

• มีความได้เปรียบในการแพร่เชื้อ เมื่อเทียบกับ XBB.1 และ XBB.1.5

• มีความสามารถในการหลบภูมิคุ้มกันเทียบได้กับ XBB.1 และ XBB.1.5 

• ยังไม่มีหลักฐานแสดงว่า XBB.1.16 ส่งผลต่อความรุนแรงของโรค

• มีข้อสังเกตจากผู้เชี่ยวชาญพบผู้ติดเชื้อสายพันธุ์ XBB.1.16 มีลักษณะอาการ
ทางคลินิกของโรคเยื่อบุตาอักเสบ คันตา มีขี้ตา ร่วมด้วย อย่างไรก็ตาม ยังไม่
มีข้อมูลชี้ชัดว่าอาการดังกล่าวเป็นลักษณะจ าเพาะที่ เกิดจากสายพันธุ์ 
XBB.1.16

Reference : https://public.tableau.com/

Update 4/16/2023

https://public.tableau.com/


• พบรายงานครั้งแรกจากประเทศอินเดียเมื่อเดือนมกราคม 2566 องค์การ
อนามัยโลกจัดให้ XBB.1.16 เป็น variant under monitoring เมื่อวันที่ 
30 มีนาคม 2566

• XBB.1.16 เป็นสายพันธุ์ลูกผสมจาก BA.2.10.1 และ BA.2.75 มีการกลาย
พันธุ์เพิ่มเติมบนโปรตีนหนาม ได้แก่ E180V, F486P และ K478R 
(กรณี delta จะเป็น T478K) 

• การกลายพันธุ์ที่ต าแหน่ง 478 บนโปรตีนหนามของเชื้อ SARS-CoV-2 
เกี่ยวข้องกับการลดลงของ neutralizing antibody ความสามารถในการ
แพร่เชื้อที่เพิ่มขึ้น และความสามารถในการก่อโรค

• มีความได้เปรียบในการแพร่เชื้อ เมื่อเทียบกับ XBB.1 และ XBB.1.5 ทั้งนี้ 
ผู้เชี่ยวชาญเชื่อว่ามีความเป็นไปได้ที่ XBB.1.16 จะกระจายไปทั่วโลกอย่าง
รวดเร็ว

• ยังไม่มีหลักฐานแสดงว่า XBB.1.16 ส่งผลต่อความรุนแรงของโรค

XBB.1.16*  

XBB.1.16.1
• XBB.1.16 + T547I
• กรณีที่พบต าแหน่งกลายพันธุ์เพิ่มเติม

ในกลุ่มของ XBB.1.16 ก็มีความเป็นไป
ได้ ในการตั้ งชื่ อสายพันธุ์ ย่ อย เป็น 
XBB.1.16.2, XBB.1.16.3 เป็นต้น

• การเกิดสายพันธุ์ย่อยนี้ เป็นธรรมชาติ
ของไวรัส



สถานการณ์สายพันธุ์ XBB.1.16 ในสหรัฐอเมริกา

พบอุบัติการณ์สูงขึ้น
เป็นเท่าตัวจากสัปดาห์
ก่อน โดยเพิ่มจาก 
3.9% เป็น 7.2%

https://covid.cdc.gov/covid-data-tracker/#variant-proportions



XBB.1.5 vs XBB.1.16
XBB.1.5 XBB.1.16

ต าแหน่งการกลายพันธุ์บนโปรตีนหนาม F486P F486P, E180V และ K478R 

ลูกผสมของสายพันธุ์โอมิครอน BJ.1 และ BM.1.1.1 BA.2.10.1 และ BA.2.75 

ความสามารถในการแพร่กระจาย แพร่ได้เร็ว อาจแพร่เร็วกว่า XBB.1.5 

ความสามารถในการหลบภูมิคู้มกัน มีความสามารถในการหลบภูมิคุ้มกันได้ดี มีความสามารถในการหลบภูมิคุ้มกันได้ดี เทียบ
ได้กับ XBB.1.5

ความรุนแรง ยังไม่มีหลักฐานแสดงว่าส่งผลต่อความรุนแรงของ
โรค

ยังไม่มีหลักฐานแสดงว่าส่งผลต่อความรุนแรงของ
โรค

อาการที่พบ อาการระบบทางเดินหายใจ ไข้ ไอ เจ็บคอ น้ ามูก อาการระบบทางเดินหายใจ ไข้ ไอ เจ็บคอ น้ ามูก  
ข้อสังเกต : พบผู้ป่วยที่มีอาการเยื่อบุตาอักเสบ 
คันตา ขี้ตาเหนียว ลืมเปลือกตาไม่ขึ้น ร่วมด้วย

จ านวนข้อมูล seq ของประเทศไทย
เผยแพร่ผ่านฐานข้อมูล GISAID

43 10

ข้อมูล ณ วันที่ 17 เมษายน 2566



สถานการณ์สายพันธุ์ในประเทศไทย สัปดาห์ที่ 8-14 เมษายน 2566  

• XBB.1.5 (VOI) : พบมากเป็นล าดับที่ 2 โดยพบสัดส่วน 27.5% • XBB* (VUM) : มีสัดส่วนลดลง
แต่ยังเป็นสายพันธุ์ที่พบมาก
เป็นล าดับที่ 1 ในประเทศ 

• XBB.1.16* (VUM) : พบเพิ่ม
จากเดิมจ านวน 4 ราย   

• XBB.1.9.1* (VUM) : มีสัดส่วน
เพิ่มขึ้นจาก 5.1% เป็น 15%

ข้อมูลเฝ้าระวังจากกรมวิทยาศาสตร์การแพทย์



สถานการณ์สายพันธุ์ในประเทศไทย

https://gisaid.orgข้อมูล ณ วันที่ 17 เมษายน 2566

ร้อยละของสายพันธุ์ที่องค์การอนามัยโลกติดตาม มกราคม – เมษายน 2566 จ านวนสายพันธุ์ที่องค์การอนามัยโลกตดิตาม มกราคม – เมษายน 2566 

สายพันธุ์
จ านวนข้อมูล seq จ าแนกตามวันที่เก็บตัวอย่าง

2565 ม.ค 66 ก.พ 66 มี.ค 66 เม.ย 66

XBB.1.5 (VOI) 0 2 9 31 1

XBB* (VUM) 80 7 20 46 1

XBB.1.16* (VUM) 0 0 0 22 5

XBB.1.9.1* (VUM) 0 2 2 19 0

BQ.1* (VUM) 76 18 4 2 0

BA.2.75* (VUM) 166 9 9 0 0

CH.1.1* (VUM) 199 26 12 8 0

XBF* (VUM) 0 0 1 0 0

BN.1.2* 663 54 60 76 5

BN.1.3* 1348 126 64 26 2

รวม 2532 244 181 218 14

• XBB.1.5* และ XBB.1.9.1* ยังคงเพิ่มขึ้นอย่างต่อเนื่อง 
• XBB.1.16* พบในตัวอย่างจากผู้ติดเช้ือช่วงเดือนมีนาคม 2566 จ านวน 22 ราย และเดือนเมษายน 2566 จ านวน 5 ราย (XBB.1.16 = 26 ราย และ XBB.1.16.1 = 1 ราย)
• BN.1.3* มีแนวโน้มลดลง  

https://gisaid.org/


• ชุดตรวจหลักการ Real-time PCR และ ชุดทดสอบแอนติเจน (Antigen Test Kit: ATK) สามารถใช้ตรวจคัด

กรองการติดเชื้อไวรัสก่อโรคโควิด 19 ครอบคลุมทุกสายพันธุ์ ซ่ึงรวมถึง สายพันธุ์โอมิครอน และสายพันธุ์ลูกผสม 

เพื่อค้นหาผู้ป่วย ช่วยในการวินิจฉัยและแยกตัวผู้ติดเชื้อได้อย่างรวดเร็ว  

• การท างานของ ATK อาศัยหลักการทดสอบทางภูมิคุ้มกัน (Immunoassay) ซึ่งเป็นหลักการที่อาศัยการจับกัน

ระหว่างแอนติเจน (antigen) และแอนติบอดี (antibody) โดยส่วนใหญ่ออกแบบให้ตรวจจับโปรตีน N ซึ่งการ

กลายพันธุ์บนโปรตีนหนามไม่ส่งผลกระทบ 

Real-time PCR และ ATK กับการตรวจจับสายพันธุ์ลูกผสม  



• สายพันธุ์ที่องค์การอนามัยโลกติดตามในปัจจุบัน ได้แก่ 

• VOI 1 สายพันธุ์ ได้แก่ XBB.1.5

• VUM 7 สายพันธุ์ ได้แก่ BQ.1*, BA.2.75*, CH.1.1*, XBB*, XBB.1.16*, XBB.1.9.1* และ XBF*

• สถานการณ์ในประเทศไทย พบสายพันธุ์ลูกผสม XBB.* รวมถึง XBB.1.5, XBB.1.9.1 และ XBB.1.16 เพิ่มขึ้น
อย่างต่อเนื่อง ซึ่งมีแนวโน้มทดแทนสายพันธุ์หลักเดิม BN.1*

• สถานการณ์สายพันธุ์ XBB.1.16 ในประเทศไทย พบแล้วจ านวน 27 ราย (ข้อมูล ณ วันที่ 17 เมษายน 2566) ซึ่ง
เป็นผู้ติดเชื้อในช่วงเดือนมีนาคม 2566 และเดือนเมษายน 2566

• SARS-CoV-2 Omicron XBB.1.16 

• อาจมีความสามารถในการแพร่เชื้อในระดับที่มากกว่าสายพันธุ์ย่อย XBB.1 และ XBB.1.5 

• มีศักยภาพการหลบภูมิคุ้มกันคล้ายกับ XBB.1 และ XBB.1.5

• ยังไม่มีหลักฐานเรื่องความรุนแรงเพิ่มข้ึน

สรุป



• ATK และ Real-time PCR สามารถใช้ตรวจคัดกรองการติดเชื้อไวรัสก่อโรคโควิด 19 สายพันธุ์ลูกผสมได้

• กรมวิทยาศาสตร์การแพทย์จะเก็บตัวอย่างจากผู้ป่วยโควิด 19 ทั่วประเทศ มาตรวจสายพันธุ์เพิ่มขึ้น ทั้งชาวไทย 
และชาวต่างชาติ โดยเฉพาะในรายที่มีอาการรุนแรง หรือเสียชีวิต เพื่อเฝ้าระวังการเปลี่ยนแปลงสายพันธุ์ต่อไป

• มาตรการป้องกันส่วนบุคคล (หน้ากากอนามัย ล้างมือ วัคซีน) จะช่วยลดการแพร่เชื้อ และรับเชื้อ 
โดยเฉพาะการเข้าร่วมกิจกรรมที่มีความเสี่ยง

สรุป



ขอบคุณครับ


